Koronavirusas patenka j Iagsteles per specifinj receptoriy
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Koronavirusai turi jiems badingg struktdrg, kuri stebint elektroniniu mikroskopu primena karaliSkgja
kartung arba saulés vainika (lot. corona - karuna). Tokig strukttrg formuoja koronaviruso
paviriaus glikoproteinas — S baltymas. Sis baltymas néra vien viruso dekoracija. Jis labai svarbus
viruso iSgyvenimui ir plitimui, nes jis nulemia koronaviruso patekimg j Igstele ir jo tropizma, t.y.
sugebéjimg infekuoti tam tikras Igsteles. Per S baltymg koronavirusas jungiasi prie lgsteléje
esancio receptoriaus — angiotenzing konvertuojancio fermento (ACEZ2, angl. angiotesin converting
enzyme) — ir tuo bldu patenka j Igstele (1). Taigi, ACE2 baltymas yra tarsi vartai, kuriuos SARS-
CoV-2 koronavirusas moka ,atsirakinti“. Tg patj receptoriy naudoja ir SARS-CoV-1 bei MERS
koronavirusai.

Koronavirusy S baltymo receptorius ACE2 yra membraninis fermentas, aptinkamas endotelio,
plauciy bei kitose Zmogaus lgstelése ir atliekantis jvairias funkcijas. Jis dalyvauja renino-
angiotenzino sistemoje kaip kraujospudzio ir Sirdies-kraujagysliy sistemos veiklos reguliatorius, taip
pat siejamas su daugybe kity fiziologiniy bei patologiniy procesy - neurodegeneracinémis ligomis,
diabetu, zarnyno bei plauciy uzdegiminiais pazeidimais, jgimtojo imuniteto Igsteliy aktyvacija (2).

Neseniai JAV mokslininkai iStyré SARS-CoV-2 koronaviruso S baltymo erdvine struktarg ir
iSmatavo jo sgveikos su Igsteliy receptoriumi ACE2 stiprumg. Sie duomenys buvo paskelbti
zurnale Science. Tyrimams buvo naudojamas rekombinantinis S baltymas, jo strukttra buvo
tiriama krio-elektroninés mikroskopijos metodu. Paaidkejo, kad besijungdamas prie Igstelés
receptoriaus koronaviruso S baltymas formuoja trimerg, kurio konformacija labai dinamiska.
ISanalizavus daugiau nei 3000 mikrovaizdy ir atlikus jy trimate rekonstrukcijg, pavyko gauti 3,2
angstremy skiriamosios gebos S baltymo, besijungiangio su lgstelés receptoriumi, erdvinj vaizda.
Be to, pavirSiaus plazmono rezonanso metodu pavyko iSmatuoti S baltymo ir ACE2 sgveikos
stipruma. Nustatyta afiniSkumo konstanta (15 nM) rodo, kad SARS-CoV-2 koronaviruso S
baltymas apie 10-20 karty stipriau jungiasi su lgsteliy receptoriumi ACE2, nei SARS-CoV-1
koronaviruso S baltymas. Tai gali paaiSkinti tokj sparty naujojo koronaviruso plitimg (3).

Apibendrinimas:

e Koronavirusai patenka j Zzmogaus lgsteles per specifinj receptoriy - membraninj fermentg
ACE2

e Prie Igstelés receptoriaus jungiasi koronaviruso pavirSiaus glikoproteinas - S baltymas

o [IStyrus SARS-CoV-2 S baltymo erdvine struktarg, nustatyta, kad jungimosi su lgstelés
reeceptoriumi metu jis formuoja trimerg

e Nustatyta, kad SARS-CoV-2 S baltymas Zymiai stipriau jungiasi prie Igstelés receptoriaus,
nei SARS-CoV-1 S baltymas
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